“Caracterizacion de poblaciones de Phytophthora infestansy Ralstonia solanacearum en
tres regiones agroecoldgicas del Peru y fortalecimiento de las capacidades del INIA para
el monitoreo continuo de los principales patdgenos de la papa"

Ralstonia solanacearum

El objetivo de este estudio fue caracterizar fenotipica y
genotipicamente las poblaciones de R. solanacearum en
papa cultivada y otros hospedantes.

Se aislaron 223 cepas, provenientes de plantas de papa
(217), rocoto (4) con sintomas de marchitez y de
muestras de agua de riego (2) colectadas de la Sierra
Centro y Norte del Peru (Figura 1).

Estas cepas se caracterizaron fenotipicamente
encontrandose que 220 corresponden al biovar 2Ay 3 al
biovar 1.

Este trabajo es la primera caracterizacion molecular
extensa de R. solanacearum en Peru.

Se encontré que las epidemias actuales son causadas por
una cepa clonal Filotipo IIB-1.
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Fig. 2. Arbol de extensién minima (MST) de aislamientos de R.
solanacearum filotipo 11B-1 (n=313) colectados en Pert (1973-2017)
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Fig. 1. Lugares de coleccién y deteccidén de
R. solacacearum 2016-2017

= Todos los aislamientos fueron
agresivos en papa Yy causaron
marchitamiento severo. También
causaron marchitez en tomate,
berenjena y tabaco, en grados
variables.

= Se obtuvieron tres nuevas secuevares
del filotipo 1B que son
filogenéticamente distintas de las
descritas en afios anteriores.

= Existen tres complejos clonales de R.
solanacearum detectados en las zonas
muestreadas. Figura 2.

CONTRATO No 028-2015 INIA-PNIA/UPMSI/IE

BANCO MUNDIAL

BIRF-AIF | 6GRUPO BANCO MUNDIAL



